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Трансмиссивные болезни человека, вызванные паразитами, вирусами, бактериями и передаваемые
комарами и другими кровососущими насекомыми, – одна из приоритетных тем здравоохранения в
мире. Недостаточное количество или полное отсутствие эффективных вакцин для особо опасных
инфекций и устойчивость наиболее компетентных переносчиков к инсектицидам определили по-
требность в эффективных инновационных стратегиях минимизации заболеваний. Предлагаемый
обзор – первое на русском языке обобщение научных и практических достижений в модификации
комаров с помощью внутриклеточной симбиотической бактерии Wolbachia для снижения распро-
странения патогенов. Суммирование имеющихся данных может послужить стимулом для создания
отечественных стратегий контроля за переносчиками.
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ВВЕДЕНИЕ
Трансмиссивные заболевания, возбудителей

которых переносят комары, – вирусные лихорад-
ки денге, чикунгунья, Зика, Западного Нила и ме-
нее известные другие, а также малярия и филяри-
озы – регистрируются сотнями тысяч ежегодно
(WHO, 2020). Существуют большие сложности в
их лечении и профилактике. В России вспышки
лихорадки Западного Нила регистрируются еже-
годно, и вирус был определен в комарах двух
форм Culex pipiens в Волгограде (Федорова и др.,
2015). В 2020 г. 316 местных случаев заражения
людей лихорадкой Западного Нила, в том числе
38 смертельных случаев, было зарегистрировано в
Европейских странах (https://www.ecdc.europa.eu).
Тенденция повышения заболеваемости населе-
ния лихорадкой Западного Нила в РФ зафикси-
рована в 2019 г., особенно на территории Южного
федерального округа (90% от всей заболеваемо-
сти в РФ). На территории Волгоградской обл. вы-
явлено одновременное присутствие в комарах
Culex pipiens и Culex modestus вируса Западного
Нила и вируса Синдбис (Путинцева и др., 2020).
Зараженные инфекционными личинками диро-
филярий комары родов Aedes, Anopheles, Culex и
Coquillettidia найдены на юге и в центральной ев-
ропейской части РФ (Shaikevich et al., 2019). Ос-
новной переносчик денге Aedes aegypti до недав-
него времени был широко распространен по по-

бережью Черного моря на юге РФ (Шайкевич
и др., 2018). В Краснодарском крае обнаружены
укоренившиеся популяции инвазивных комаров
Aedes albopictus, имеющие разное происхождение
(Федорова и др., 2019); комары этого вида стре-
мительно распространяются по всему миру и пе-
реносят возбудителей тяжелых инфекционных
лихорадок. Ae. albopictus – потенциальные пере-
носчики вируса Зика, вероятность местной пере-
дачи которого на северо-восточном побережье
Черного моря считается высокой (WHO, 2020).
Завозные случаи малярии все чаще регистриру-
ются в России, а подходящие условия для пере-
носчиков, комаров рода Anopheles, в связи с по-
теплением климата делают вероятным появление
местной передачи паразита.

Рост населения, урбанизация, глобализация и
потепление климата способствуют быстрому по-
явлению и циркуляции арбовирусов (WHO,
2020), а эффективных вакцин для людей пока не-
достаточно, хотя работы в этом направлении по-
стоянно ведутся (Thompson et al., 2020). Стан-
дартные стратегии профилактики заболеваний
обычно сосредоточены на борьбе с комарами:
ликвидация мест размножения и использование
инсектицидов для быстрого и эффективного уни-
чтожения комаров. Действенный метод сокраще-
ния популяций комаров с помощью осушения
мест выплода личинок основан на интуитивном
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предположении, что, поскольку передача вируса
зависит от укуса инфицированного комара, со-
кращение количества комаров снизит передачу
патогенов. Однако полностью уничтожить попу-
ляции комаров трудно, и влияние на заболевае-
мость, если подавление популяции будет лишь
частичным, не так уж очевидно (Flores, O’Neill,
2018). А массовое применение инсектицидов спо-
собствовало появлению и закреплению мутаций,
приводящих к резистентности комаров. Актуаль-
ность проблемы в тропических и субтропических
странах привела к разработке новых стратегий
борьбы с комарами. Модификации комаров
представляют собой многообещающий инстру-
мент для борьбы с переносчиками и, как след-
ствие, профилактики болезней. Модифициро-
ванные комары успешно выпускаются в природу
на различных континентах (Caputo et al., 2020;
Crawford et al., 2020; Ryan et al., 2020) и практиче-
ски ликвидировали заболеваемость лихорадкой
денге в одном из районов Австралии (O’Neill et al.,
2018). Последнее десятилетие отмечено интен-
сивными исследованиями в этом направлении.

СТРАТЕГИИ МОДИФИКАЦИИ КОМАРОВ
Многочисленные подходы к модификации ко-

маров можно подразделить на два направления:
1) сокращение численности существующих попу-
ляций – выпуск в природу модифицированных
насекомых, что приводит к подавлению или ис-
коренению естественных популяций переносчи-
ков; 2) замещение природных популяций – изме-
нение и выпуск в природу комаров, устойчивых к
передаче патогена, что должно привести к замене
особей в популяции и предотвращению передачи
возбудителей. К основным методам модифика-
ции комаров относятся стерилизация, трансгенез
и методы, основанные на применении симбиоти-
ческой бактерии Wolbachia pipientis (далее Wolbachia).

Подходы к сокращению численности популя-
ции комаров предполагают выращивание и выпуск
большого количества исключительно самцов, ко-
торые не могут произвести жизнеспособное
потомство при спаривании с дикими самками.
В течение многих поколений постоянного выпус-
ка таких самцов размер популяции переносчиков
должен существенно уменьшиться, что, в свою
очередь, должно снизить передачу болезни. При-
меняются при такой стратегии метод стерильных
насекомых, метод несовместимых насекомых и
различные методы генетической модификации
самцов (Flores, O’Neill, 2018). Еще в середине ХХ в.
разработан метод стерильных насекомых SIT
(sterile insect technique) – это радиационная или
химическая обработка самцов комаров, которая
делает их бесплодными (Knipling, 1959). Совре-
менные модифицированные версии этого мето-
да, основанные на стерильности самцов комаров,

обеспечиваемой доминантным летальным транс-
геном, применялись в полевых условиях для по-
давления популяций Ae. aegypti (Harris et al., 2012;
Carvalho et al., 2015). Когда их выпускают в поле,
они спариваются с самками дикого типа, которые
не могут производить потомство. Техника несов-
местимых насекомых IIT (incompatible insect tech-
nique) – это выпуск инфицированных бактерией
Wolbachia самцов, которые при спаривании с сам-
ками дикого типа, не содержащими Wolbachia,
или с самками, имеющими другую несовмести-
мую разновидность Wolbachia, не дают потомства
из-за несовместимости цитоплазмы (Hoffmann
et al., 2011; Dimopoulos 2019; Zheng et al., 2019;
Crawford et al., 2020).

Подходы к замещению популяции, напротив,
включают выпуск как самцов, так и самок кома-
ров, несущих наследственный фактор, который
снижает или блокирует их способность переда-
вать возбудителей болезней. По мере того как мо-
дифицированные комары спариваются с дикими
комарами, этот фактор будет распространяться
по популяции, эффективно делая комаров неспо-
собными передавать патоген без необходимости
подавления численности популяции (Flores,
O’Neill, 2018). В качестве наследуемого фактора,
блокирующего патогены, применяются транс-
генные технологии (Williams et al., 2020; Nolan,
2021) и эндосимбиотическая бактерия Wolbachia
(Ye et al., 2015; Aliota et al., 2016a,b; Dutra et al.,
2016; Rocha et al., 2019).

Данный обзор посвящен результатам и пер-
спективам использования симбиотической бак-
терии Wolbachia для снижения эпидемиологиче-
ской значимости кровососущих комаров. Wolba-
chia pipientis – это встречающийся в природе
бактериальный эндосимбионт (Hertig, 1936; Yen,
Barr, 1971), который, по современным оценкам,
присутствует у 66% всех видов насекомых и у 30%
видов комаров (Da Silva et al., 2021). Изучено, что
Wolbachia, во-первых, блокирует патогены и, во-
вторых, быстро распространяется по популяции
за счет нарушения системы размножения комаров
(цитоплазматической несовместимости) таким
образом, что в следующем поколении численно
преобладают зараженные симбионтом особи.

Цитоплазматическая несовместимость (ЦН)
(cytoplasmic incompatibility, CI) проявляется, ко-
гда инфицированные Wolbachia самцы комаров
спариваются с незараженными самками, в резуль-
тате полученное потомство погибает на раннем
этапе эмбриогенеза. Напротив, самки, инфици-
рованные Wolbachia, производят жизнеспособ-
ное, инфицированное Wolbachia потомство при
спаривании с любым самцом, тем самым пропор-
ционально увеличивая число инфицированных
Wolbachia особей в популяции. ЦН проявляется
также, если самка и самец инфицированы разными
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штаммами Wolbachia (Laven, 1967; Guillemaud
et al., 1997). Методы заражения комаров включа-
ют трансинфекцию Wolbachia с помощью микро-
инъекций эмбрионов и интрогрессию бактерии
путем межвидовой гибридизации. В случае необ-
ходимости усиления противопатогенных харак-
теристик или проявления ЦН применяют су-
перинфекции многими штаммами Wolbachia. Су-
перинфицированные (многими штаммами)
комары могут быть использованы для внедрения
в популяции, уже естественно инфицированные
одним из штаммов Wolbachia.

РАЗЛИЧНЫЕ ШТАММЫ Wolbachia
И КОМПЕТЕНЦИЯ ВЕКТОРОВ

Особенно значимыми в эпидемиологическом
аспекте видами комаров являются Aedes aegypti,
Ae. albopictus и комплекс видов Culex pipiens – пе-
реносчики опасных арбовирусов человека, кома-
ры рода Anopheles – переносчики возбудителей
малярии. Поэтому основные эксперименты по
контролю связаны именно с этими видами. Ком-
петентность переносчика (от англ. vector compe-
tence) определяется как “способность переносчи-
ка передавать  патоген”, включает в себя способ-
ность вектора инфицироваться, поддерживать и
передавать инфекционный агент (Beerntsen et al.,
2000). Искусственное заражение некоторыми
штаммами Wolbachia снижает компетентность
переносчиков или вызывает полное блокирова-
ние патогенов – ограничение репликации виру-
сов или размножения бактерий, простейших и
филярий в тканях, что приводит к снижению ве-
роятности передачи инфекции у комаров, инфи-
цированных Wolbachia. Информация о видах ко-
маров, штаммах бактерии, об антипатогенной
способности и ссылки на работы показаны в табл. 1.

Степень влияния разных штаммов Wolbachia
на комаров генетически различающихся линий
или видов неодинакова. Полное подавление ре-
пликации вирусов обеспечивают штаммы с повы-
шенной плотностью в клетках, например линия
попкорн wMelPop у дрозофил (Min, Benzer, 1997).
Штамм wMelPop или wMelPop-CLA, изолят
wMelPop, адаптированный к клеточной линии
комаров (McMeniman et al., 2009), быстро репли-
цируется в клетках своих хозяев и очень эффекти-
вен в ограничении репликации и передачи широ-
кого спектра арбовирусов человека, включая ви-
рус денге DENV (Moreira et al., 2009; Bian et al.,
2010), чикунгуньи CHIKV (Moreira et al., 2009; van
den Hurk et al., 2012), желтой лихорадки YF
(Moreira et al., 2009; van den Hurk et al., 2012) и За-
падного Нила WNV (Hussain et al., 2013). Зараже-
ние инфицированных wMelPop самок Ae. aegypti
филяриями Brugia pahangi действительно приво-
дило к >50%-ному сокращению числа микрофи-
лярий, развивающихся до стадии L3 (инфекцион-

ной), по сравнению с контролем, при одинаковой
плотности заражения микрофиляриями (Kambris
et al., 2009). В Ae. aegypti, инфицированных wMelPop,
нарушена способность переносить возбудителя
птичьей малярии Plasmodium gallinaceum (Moreira
et al., 2009). В лабораторном эксперименте было
показано, что заражение wMelPop придает устой-
чивость Anopheles gambiae к плазмодиям Plasmodi-
um berghei (Kambris et al., 2010; Hughes et al., 2012)
и Plasmodium falciparum (Hughes et al., 2011). Одна-
ко wMelPop снижает приспособленность комаров
(табл. 2) и тем самым имеет ограничения в рас-
пространении и сохранении в природных попу-
ляциях комаров, и поэтому не пригоден для про-
грамм контроля (McMeniman, OʼNeill, 2010; Yeap
et al., 2011; Nguyen et al., 2015; Ross et al., 2016). В
Ae. albopictus трансинфекция wMelPop привела к
драматичному снижению жизнеспособности ко-
маров (табл. 2) и отнесена к патогенным симбио-
зам (Suh et al., 2009). В работе (Ross et al., 2019b)
приводится наиболее полный обзор влияния раз-
ных штаммов Wolbachia на жизнеспособность ко-
маров.

Штамм wMel, изолированный из дрозофил, у
Ae. aegypti блокирует репликацию DENV (Walker
et al., 2011; Frentiu et al., 2014; Ye et al., 2015), вируса
Зика ZIKV (Aliota et al., 2016a; Dutra et al., 2016) и
CHIKV (Aliota et al., 2016b) без значительного сни-
жения приспособленности (Walker et al., 2011).
wMel также способен быстро распространяться и
сохраняться в популяциях комаров (Hoffmann
et al., 2011, 2014; Walker et al., 2011; OʼNeill et al.,
2018). Однако комар-хозяин может потерять wMel
при тепловом стрессе (Ulrich et al., 2016; Ross
et al., 2017), что потенциально снижает степень
блокировки вируса и целесообразность использо-
вания данного штамма в жарком тропическом
климате.

Штамм Wolbachia wAlbB, выделенный из кома-
ров Ae. albopictus, оказался более стабильным, чем
дрозофилиные wMelPop и wMel при высоких тем-
пературах в лаборатории и в поле (Ross et al., 2017,
2019a). При высоких температурах wAlbB после
инъекций в Ae. aegypti показал относительно вы-
сокую и стабильную плотность бактерий в клет-
ках и высокую вероятность передачи инфекции
от матери (Ross et al., 2017, 2019a; Ant et al., 2018).
wAlbB быстро распространились в лабораторной
популяции Ae. aegypti (Xi et al., 2005). Не менее
чем у 40% комаров Ae. aegypti wAlbB блокирует пе-
редачу DENV (Bian et al., 2010; Ant et al., 2018).
Двойная инфекция wAlbB/wMel показала повы-
шенный уровень ингибирования патогенов в Ae.
aegypti, по сравнению с составляющими ее штам-
мами (Joubert et al., 2016).

После трансинфекции wAlbB так же, как и
wMelPop, у комаров Anopheles gambiae развитие
ооцист малярийного паразита человека Plasmodi-
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ШАЙКЕВИЧ

um falciparum было значительно снижено (на 40–
60%), по сравнению с контрольной линией
(Hughes et al., 2011). У Anopheles stephensi инфици-
рование wAlbB также привело к невосприимчиво-
сти комаров к P. falciparum (Bian et al., 2013).
В противоположность этому, реакция другого
малярийного паразита P. berghei в An. gambiae за-
висит от штамма Wolbachia: wAlbB увеличивает
количество ооцист, а wMelPop – уменьшает
(Hughes et al., 2012). Позже было доказано, что
wAlbB значительно снижает количество спорозо-
итов P. yoelii, продуцируемых на ооцисту, в An. ste-
phensi при экспериментальных температурах 20,
24 и 28°С, отражающих реальный диапазон тем-
ператур с тепловым оптимумом около 24°С для
передачи и развития паразитов P. yoelii (Murdock
et al., 2014). Штамм wAlbB в Ae. polynesiensis после
замещения им собственной Wolbachia этого вида
комаров штамма wPolA вызвал низкую чувстви-
тельность к филяриям (Andrews et al., 2012) и
сильную устойчивость к DENV-2 (Bian et al.,
2013). Доказано, что эта устойчивость связана с
резким увеличением плотности wAlbB в сомати-
ческих тканях средней кишки и слюнных железах
Ae. polynesiensis (Bian et al., 2013).

Штамм wAu, трансинфицированный в Ae. ae-
gypti из Drosophila simulans, также устойчив при
высоких температурах (Ant et al., 2018). В линии
Ae. aegypti, зараженной wAu, частота инфекции
вирусом Денге равнялась нулю в слюнных желе-
зах и была значительно снижена в кишечнике, по
сравнению с линиями Ae. aegypti, инфицирован-
ными wAlbB и wMel или диким типом (Ant et al.,
2018). Линии, инфицированные двумя штаммами
wAu и wAlbB, полностью блокировали передачу
инфекционного вируса ZIKV в слюне Ae. aegypti,
по сравнению с линиями дикого типа. Кроме то-
го, wAu полностью блокировал ZIKV и в тканях
брюшка Ae. aegypti (Ant et al., 2018). Поскольку
wAu не вызывает ЦН ни в дрозофиле, ни в Ae. ae-
gypti, была создана линия с суперинфекцией wAu/
wAlbB. Такая комбинация блокирует репликацию
вирусов за счет wAu и распространяется в популя-
ции Ae. aegypti за счет односторонней ЦН, вызы-
ваемой wAlbB; жизнеспособность таких комаров
в лаборатории не отличалась от линий с единствен-
ным штаммом (Ant et al., 2018). В Ae. albopictus до-
бавление штамма wAu к имеющимся от природы
wAlbА и wAlbB привело к незначительному сни-
жению жизнеспособности (табл. 2), но к полному
блокированию репликации и передачи вирусов
ZIKV и DENV (Mancini et al., 2020).

Штамм wPip, которым от природы заражены
комары комплекса Culex pipiens, значительно сни-
жает передачу WNV комарами Cx. quinquefasciatus,
входящими в данный комплекс видов (Glaser,
Meola, 2010). Это один из примеров влияния соб-
ственной природной Wolbachia на восприимчи-
вость к патогенам комаров-хозяев. После трансин-

фекции из Cx. quinquefasciatus wPip значительно
снижал жизнеспособность Ae. albopictus из Ита-
лии, излеченных от их собственных штаммов
wAlbА и wAlbB (Calvitti et al., 2010). Позже отрица-
тельное влияние wPip на приспособленность было
отмечено и для комаров Ae. aegypti (Fraser et al.,
2017). Однако в составе тройной инфекции
wPip/wAlbA/wAlbB эффект wPip на плодовитость,
скорость выплаживания и время жизни Ae. al-
bopictus из Китая не отличался от двойной инфек-
ции wAlbА/wAlbB и от незараженных комаров
(Zhang et al., 2015). Тем не менее, wPip – первый
штамм Wolbachia, который после трансинфекции
в Ae. aegypti не проявил противовирусных харак-
теристик и блокирования передачи DENV (Fraser
et al., 2020).

Итак, антивирусная активность не одинакова
у разных штаммов бактерии в разных видах кома-
ров. Как правило, чужие бактерии защищают от
патогенов лучше, чем собственные. Штаммы
Wolbachia wAlbA и wAlbB, выделенные из Ae. al-
bopictus, не являются противовирусными в своем
естественном хозяине, но обеспечивают блоки-
рование арбовирусов в Ae. aegypti (Bian et al., 2010;
Dutra et al., 2016; Chouin-Carneiro et al., 2019), то-
гда как wPip, как сообщается (Fraser et al., 2020),
обладает противовирусным действием в клетках
хозяина Cx. quinquifaciatus, но не в Ae. aegypti. Воз-
можно, это связано с различиями в локализации
этих штаммов Wolbachia у каждого хозяина.
И/или, если несколько механизмов способствуют
ингибированию вируса, возможно, каждая ком-
бинация хозяин–Wolbachia задействует некото-
рые или все эти механизмы (Fraser et al., 2020).

МЕХАНИЗМЫ БЛОКИРОВАНИЯ 
ПАТОГЕНОВ С УЧАСТИЕМ Wolbachia

Предложены два возможных механизма по-
давления Wolbachia различных патогенных ин-
фекций у комаров. Во-первых, Wolbachia активи-
рует иммунные ответы хозяина, во-вторых, Wol-
bachia конкурирует с патогенами за ограниченное
количество питательных веществ.

Wolbachia стимулирует иммунную систему хо-
зяина для более эффективного ответа на вирусную
инфекцию, поскольку искусственное инфициро-
вание эндосимбионтом вызывает усиленную экс-
прессию многих иммунных генов (сигнальные
каскады иммунных путей Toll, IMD и JAK/STAT),
запуская антимикробные пептиды (Kambris et al.,
2009; Pan et al., 2012, 2018; Rancès et al., 2012;
Caragata et al., 2016; Terradas et al., 2017; Zhang
et al., 2020). После трансинфекции Wolbachia в
Ae. aegypti были активированы иммунные пути
Toll, IMD и JAK/STAT, что привело к эффектив-
ному снижению репликации CHIKV (Moreira
et al., 2009), DENV (Pan et al., 2012; Terradas et al.,
2017) и развития филярий и малярийных плазмо-
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диев (Kambris et al., 2009; Moreira et al., 2009). Раз-
витие малярийных плазмодиев подавлялось по-
сле трансинфекции Wolbachia и у Anopheles gambiae
(Kambris et al., 2010). Wolbachia блокирует патоге-
ны у Ae. aegypti даже при одновременной инфек-
ции вирусами DENV и ZIKV (Caragata et al., 2019).

Механизмы устойчивости комаров, заражен-
ных Wolbachia, к арбовирусам наиболее подробно
охарактеризованы в Ae. aegypti. Инфекция wAlbB
активирует врожденный иммунный ответ Ae. ae-
gypti за счет активации пути Toll (Bian et al.,
2010). Искусственное заражение wAlbB вызыва-
ло 17-кратное увеличение экспрессии дефенси-
на и 4.5-кратное увеличение экспрессии цекро-
пина. Повышенный уровень экспрессии также
наблюдался для других генов пути Toll, включая
Rel1, Spz1A и GNBPB1 (Bian et al., 2010). Эти ре-
зультаты показали, что Wolbachia может активи-
ровать путь Toll и повысить базальный уровень
иммунитета у Ae. aegypti. Ранее было доказано,
что путь Toll контролирует инфекцию вирусом
денге у комаров: после подавления экспрессии
гена cactus – ингибитора пути Toll – степень ин-
фицирования DENV у комаров снизилась в 4 раза.
Когда путь Toll был инактивирован подавлением
гена myd88, вирусная нагрузка у комаров увели-
чивалась в 2.7 раза, по сравнению с контрольной
группой (Xi et al., 2008). Позже также обнаружи-
ли, что повышение количества активных форм
кислорода (АФК) как результат инфекции wAlbB
вовлечено в активацию иммунного ответа: акти-
вация пути Toll приводит к экспрессии антиокси-
дантов для смягчения окислительного стресса и
как побочный эффект увеличивает выработку ан-
тимикробных пептидов, что приводит к повы-
шенной устойчивости комаров к патогенным ин-
фекциям, в частности, АФК подавляют реплика-
цию DENV в Ae. aegypti (Pan et al., 2012). Гены
иммунных путей Toll и JAK/STAT продемонстри-
ровали повышенную экспрессию в ответ на ин-
фекцию и другого штамма Wolbachia – wMel – в
культуре клеток Ae. aegypti (Terradas et al., 2017).

Наблюдалась усиленная экспрессия иммун-
ных генов у An. gambiae, искусственно инфициро-
ванных wMelPop, и значительное снижение ин-
тенсивности инфицирования малярийным плаз-
модием грызунов Plasmodium berghei. Присутствие
Wolbachia нарушало развитие плазмодиев в сома-
тических клетках An. gambiae. Этот эффект умень-
шился после нокдауна гена, кодирующего белок
TEP1 (telomerase associated protein 1). Экспрессия
TEP1 регулируется сигнальными путями Toll и
IMD (Kambris et al., 2010). В другом исследовании
через 10 дней после инфицирования wMelPop и
wAlbB наблюдалось, напротив, резкое подавле-
ние экспрессии некоторых иммунных генов у
An. gambiae в ответ на оба штамма Wolbachia,
включая FBN9, тепловой шок 70, CLIP7A, TEP15
и факторы транскрипции Rel1 и Rel2, и этот пе-

риод времени соответствует репликации Wolba-
chia у комара (Hughes et al., 2011). Численность
паразитов P. berghei увеличивалась в случае wAlbB
и снижалась в случае wMelPop (Hughes et al.,
2012). Если иммунитет влияет на размножение
P. berghei у комара, эти различия могут быть объ-
яснены специфическими для штамма Wolbachia
вариациями экспрессии генов комаров.

Как уже упоминалось выше, влияние штамма
wAlbB на реакцию комаров рода Anopheles на раз-
ные виды малярийных паразитов не одинаково.
Штамм wAlbB после трансинфекции в An. gambiae
увеличивает количество ооцист P. berghei (Hughes
et al., 2012) и подавляет – P. falciparum (Hughes
et al., 2011). Такой неодинаковый ответ двух пара-
зитов Plasmodium на инфекцию wAlbB у комаров
объясняют разницей иммунных путей, которыми
комары рода Anopheles борются с плазмодиями.
Путь Toll в первую очередь регулирует размноже-
ние P. berghei, а путь IMD главным образом регу-
лирует P. falciparum (Garver et al., 2009; Mitri et al.,
2009). Если устойчивость к патогенам происходит
иммуноопосредованным образом, wAlbB может
не модулировать иммунные гены, критичные для
подавления инфекции P. berghei, и все же влиять
на гены, связанные с устойчивостью к P. falci-
parum (Hughes et al., 2012). Развитие P. berghei так-
же происходит при более низких температурах,
чем развитие P. falciparum, что может влиять на
динамику заражения Wolbachia и последующие
взаимодействия с комарами (Hughes et al., 2012).

Другие исследования подтверждают вторую
гипотезу, что симбиотические бактерии Wolba-
chia могут подавлять репликацию вируса за счет
использования клеточных ресурсов. Например,
было показано, что ограниченное внутриклеточ-
ное пространство в клетках, инфицированных
Wolbachia, лимитирует репликацию DENV
(Moreira et al., 2009; Rainey et al., 2016). Кроме того,
есть доказательства того, что Wolbachia преиму-
щественно использует ресурсы хозяина, такие
как холестерин, которые также необходимы для
вирусной инфекции (Caragata et al., 2013; Geoghe-
gan et al., 2017). С одной стороны, Wolbachia не
имеет какой-либо функциональной липополиса-
харидсинтазы и нуждается в холестерине для об-
разования мембран. С другой стороны, вирусы
также используют холестерин хозяина для репли-
кации. Следовательно, оба ведут себя как конку-
ренты за доступ к холестерину хозяев-комаров
(Geoghegan et al., 2017). Трансинфекция штаммом
wStri, выделенным из Laodelphax striatellus, инги-
бирует репликацию ZIKV в линиях клеток кома-
ров Ae. albopictus эффективнее, чем wAlbB, а по-
вышенное поступление холестерина умеренно
восстанавливает репликацию вируса (Schultz
et al., 2017).
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Экспрессия некодирующей РНК комаров так-
же реагирует на инфекцию Wolbachia и может ре-
гулировать репликацию вируса в инфицирован-
ных клетках с помощью механизма РНК-интер-
ференции (Mayoral et al., 2014). Хотя прямое
взаимодействие между репликацией вирусов и
индукцией Wolbachia синтеза микроРНК до конца
не изучено (Yen, Failloux, 2020), было доказано, что
интенсивно экспрессируемая aae-miRNA-2940 в
клетках Ae. aegypti, инфицированных Wolbachia,
повышает экспрессию метилтрансферазы (Hus-
sain et al., 2011) и впоследствии уменьшает репли-
кацию DENV (Zhang et al., 2013). Более того, эта
активация метилтрансферазы отрицательно кон-
тролирует экспрессию металлопротеиназы, что
приводит к снижению репликации вируса Запад-
ного Нила (Slonchak et al., 2014). Показана прямая
связь между инфекцией wMelPop и увеличением
экспрессии гена аrgonaute 2, важного для выра-
ботки микроРНК в Ae. aegypti (Hussain et al., 2013),
последующие изменения экспрессии генов сни-
жают инфекцию DENV (Terradas et al., 2017). В ка-
честве механизма, способствующего блокирова-
нию суперинфекции Ae. aegypti вирусами DENV и
ZIKV, предложено также снижение активности
инсулинового рецептора за счет индуцированной
Wolbachia РНК-интерференции: ингибирование
рецептора инсулина нарушает передачу сигналов
инсулина, что приводит к снижению репликации
вируса (Haqshenas et al., 2019).

Недавно был определен класс липидов – ацил-
карнитинов, которые подавляются во время ин-
фекции wMel в клеточной культуре Ae. aegypti
(Manokaran et al., 2020). Снижение количества
ацилкарнитинов в клетках увеличивает плот-
ность Wolbachia, в то время как добавление хими-
чески синтезированных ацилкарнитинов ухудшает
размножение Wolbachia. Продемонстрировано
увеличение репликации вирусов денге и Зика в
клетках, инфицированных wMel, при добавлении
ацилкарнитинов. Ранее было показано, что Wol-
bachia может увеличивать катаболизм активиро-
ванных жирных кислот (FA-CoA) за счет увеличе-
ния экспрессии ферментов семейства тиоэстераз
Acyl-CoA (Ye et al., 2013). Предполагается, что
Wolbachia способствует превращению FA-CoA в
свободные жирные кислоты, что приводит к сни-
жению уровня ацилкарнитина. Поскольку ацил-
карнитины участвуют в выработке АТФ (энер-
гии) из липидов, их недостаток может привести к
общему снижению β-окисления и продукции
АТФ. Измерение клеточной АТФ показало зна-
чительное снижение уровней АТФ в присутствии
wMel (Manokaran et al., 2020). Снижение уровня
АТФ, в свою очередь, влияет на репликацию виру-
са, поскольку репликация вируса требует энергии.

Если Ae. aegypti, использованные в экспери-
ментах, не заражены в природе Wolbachia, то Ae.
albopictus инфицированы собственными штамма-

ми Wolbachia в природе, однако могут передавать
различные патогены, включая DENV. Низкие
уровни активации генов иммунных ответов были
обнаружены при изучении трансинфекции wMel
в Ae. albopictus. Предполагается, что иммунный
ответ изначально зараженных бактерией видов
может иметь врожденную десенсибилизацию к
присутствию Wolbachia (Molloy, Sinkins, 2015; Ant
et al., 2020). У таких хозяев развился симбиоз с
Wolbachia в результате совместной эволюции.
В такой ситуации иммунные ответы, индуциро-
ванные Wolbachia, вызывающие стресс у хозяина,
могут считаться нежелательными в отсутствие бо-
лее патогенных инфекций. Альтернативное объ-
яснение того, что собственная инфекция Wolba-
chia не вызывает подавление патогена, – это сни-
женная плотность и более выраженный тропизм
(преимущественное заражение определенных ор-
ганов или ткани) у естественных хозяев (Moreira
et al., 2009).

РАСПРЕДЕЛЕНИЕ Wolbachia
В ТКАНЯХ ХОЗЯИНА

Противовирусная защита, опосредованная
Wolbachia, зависит от присутствия Wolbachia в
каждой отдельной клетке и не может передаваться
окружающим клеткам (Nainu et al., 2019). Напри-
мер, Ae. аegypti, инфицированные wAlbB, демон-
стрировали повышенную экспрессию дефенсина А
в средней кишке, но пониженную – в других ча-
стях тела (Pan et al., 2018). Поэтому распределение
Wolbachia в тканях хозяина также важно для бло-
кирования передачи патогенов (Moreira et al.,
2009).

После питания комара зараженной кровью,
арбовирус попадает в эпителий средней кишки
насекомого, распространяется в гемолимфе и в
конечном итоге проникает в слюнные железы.
Таким образом, присутствие Wolbachia в сомати-
ческих тканях средней кишки и слюнных желез
является определяющим для фенотипа, блокиру-
ющего передачу. Искусственно привнесенные в
Ae. aegypti штаммы Wolbachia wMelPop (Moreira
et al., 2009) и wAu (Ant et al., 2018) достигают очень
высокой соматической плотности и вызывают
особенно сильную блокировку передачи патоге-
нов. Высокая плотность wAu показана в клетках
эпителия средней кишки, слюнных железах и
яичниках Ae. albopictus, по сравнению со штамма-
ми wAlbА и wAlbB, которыми Ae. albopictus зара-
жен в природе (Mancini et al., 2020). С другой сто-
роны, высокая плотность Wolbachia в организме
отрицательно влияет на ряд жизненных характе-
ристик хозяев (McMeniman, O’Neill, 2010; Ant
et al., 2018), включая плодовитость, долголетие и
вылупляемость яиц комаров (табл. 2). Следова-
тельно, штаммы Wolbachia с более высокой плот-
ностью имеют низкий потенциал инвазии в попу-
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ляции комаров, что может ограничивать их ис-
пользование в полевых условиях. Так, Ae. aegypti
искусственно зараженные wMelPop, были выпу-
щены на полевых участках в Австралии и Вьетнаме,
и, несмотря на достижение высоких начальных
частот, штамм был утерян после прекращения
выпуска (Nguyen et al., 2015). Напротив, wAlbB до-
стигает промежуточных плотностей в Ae. aegypti и
относительно слабо влияет на многие аспекты
приспособленности хозяина (Axford et al., 2016;
Ant et al., 2018), обеспечивая при этом значитель-
ное подавление передачи вируса денге (Bian et al.,
2010).

После трансинфекции в Culex quinquefasciatus
штамм wAlbB распространился по соматическим
тканям со средней плотностью, сравнимой с есте-
ственным для этого вида штаммом wPip (Ant et al.,
2020). Штаммы wAlbB и wPip близко родственны
и относятся к одной супергруппе В Wolbachia.
Другой штамм wAlbA, принадлежащий супер-
группе А Wolbachia и генетически далеко отстоя-
щий от wAlbB и wPip, после трансинфекции в
Cx. quinquefasciatus размножился в соматических
клетках до высокой плотности, а комбинирован-
ная суперинфекция wPipwAlbA превышала кон-
центрацию wPip в слюнных железах в 400 раз, что
делает такую комбинацию перспективной в ин-
гибировании патогенов (Ant et al., 2020).

РЕЗУЛЬТАТЫ ПРИМЕНЕНИЯ 
МОДИФИКАЦИИ В ПОЛЕВЫХ УСЛОВИЯХ

Первое полевое испытание Wolbachia на попу-
ляции Cx. pipiens fatigans (современное название –
Cx. quinquefasciatus) было проведено в 1966 г. в
Бирме (Laven, 1967). Были созданы модифициро-
ванные комары с цитоплазмой из Cx. pipiens па-
рижской линии и ядерным геномом калифор-
нийских Cx. p. fatigans. Самцы этой линии были
несовместимы с самками из природных популя-
ций Бирмы за счет ЦН, вызываемой Wolbachia па-
рижской линии. Через 10 недель после выпуска
модифицированных комаров в природу выплод
Cx. p. fatigans на экспериментальном участке пре-
кратился (Laven, 1967). В этой же статье были
впервые предложены модели искоренения попу-
ляций и сформулированы условия, которые не-
обходимо учитывать при планировании страте-
гии борьбы с комарами.

В настоящее время на разных континентах в
полевых исследованиях проводятся выпуски ин-
фицированных Wolbachia комаров, самок и сам-
цов, которые, как ожидается, распространятся и
закрепятся в целевой популяции, обеспечивая
жизнеспособную стратегию борьбы с арбовирус-
ными инфекциями. Самое крупное испытание по
замещению популяции переносчиков в открытом
поле проводится в Австралии с 2011 г. Около
300000 wMel-инфицированных Ae. aegypti, выра-

щенных в лабораторных условиях, были наме-
ренно выпущены в двух населенных пунктах в
2011 г. Через две недели после выпуска частота
инфицированных Wolbachia Ae. aegypti увеличи-
лась более чем на 15% в обоих местах. После до-
полнительных выпусков частота увеличилась до
60% и достигла уровня фиксации через 5 нед. по-
сле прекращения выпуска, и эти высокие частоты
сохранялись в течение двух следующих лет (Hoff-
man et al., 2014). Кроме того, было показано, что
способность этих комаров блокировать денге
оставалась стабильной через несколько лет после
выпусков (Frentiu et al., 2014). Последующие вы-
пуски модифицированных wMel комаров Ae. ae-
gypti в районах распространения вируса денге в
Австралии привели к успешному внедрению Wol-
bachia в местных популяциях комаров и практи-
чески полному искоренению местной передачи
денге (O’Neill et al., 2018; Ryan et al., 2020). А эм-
пирический анализ выпусков комаров с Wolbachia
в Австралии, включая данные о плотности, часто-
те и продолжительности выпусков модифициро-
ванных Wolbachia комаров, показал, что Wolbachia
может легко установиться в местных популяциях
комаров и в течение коротких периодов времени
выпуска: средний период выпуска 11 нед., диапа-
зон 2–22 нед. Важно отметить, что частота встре-
чаемости Wolbachia в популяциях Ae. aegypti оста-
ется стабильной с момента выпуска в течение
восьми лет (Ryan et al., 2020). Этот же метод ис-
пользуют в Бразилии с 2014 г., в Колумбии с 2015 г.,
в Мексике с 2019 г., в Индонезии с 2014 г. и других
странах в рамках теперь уже глобального проекта
World Mosquito Program (https://www.worldmos-
quitoprogram.org).

Для полевых испытаний в более жарких регио-
нах был выбран штамм wAlbB, который поддер-
живает более высокую плотность, чем wMel, при
высоких температурах выращивания личинок
Ae. aegypti (Bian et al., 2010; Ant et al., 2018). Выпус-
ки Ae. aegypti, зараженных wAlbB, проводились в
2016–2019 гг. на шести различных участках в
Большом Куала-Лумпуре, Малайзия, с высокой
степенью эндемической передачи вируса денге.
В некоторых районах частота передачи wAlbB до-
стигала 98% популяции Ae. aegypti через 12 мес. по-
сле выпуска. В других – степень инфицированно-
сти снижалась за счет притока незараженных
Ae. aegypti из приграничных с экспериментальны-
ми местностей. В местах распространения моди-
фицированных комаров наблюдалось снижение
заболеваемости лихорадкой денге, по сравнению
с контрольными участками (Nazni et al., 2019).

Кроме этого, через 20 мес. после прекращения
выпуска wAlbB-зараженных Ae. aegypti собранные
в Куала-Лумпуре комары не показали снижения
плотности Wolbachia или изменений в распреде-
лении по тканям, в сравнении с лабораторной ко-
лонией Ae. aegypti-wAlbB. Штамм wAlbB продол-
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жал вызывать полную однонаправленную ЦН,
демонстрировал идеальную передачу по материн-
ской линии в лабораторных условиях и сохранял
способность подавлять лихорадку денге. Кроме
того, собранные в полевых условиях Ae. aegypti-
wAlbB были экспериментально заражены кровью
пациентов с лихорадкой денге из Малайзии и по-
казали значительное блокирование распростра-
нения вируса в слюнные железы. Эти результаты
показывают, что wAlbB продолжает ингибиро-
вать циркулирующие в настоящее время штам-
мы денге в полевых популяциях Ae. aegypti, и до-
казывают целесообразность применения Wolba-
chia для борьбы с лихорадкой денге (Ahmad et al.,
2021).

Во Французской Полинезии в 2009 г. были на-
чаты работы по искоренению популяции Aedes
polynesiensis, зараженных собственным штаммом
wPol (O’Connor et al., 2012). Комаров трансинфи-
цировали штаммом wRiv, взятым от родственного
вида комаров Ae. reversi, который в природе там не
встречается и вызывает двустороннюю ЦН в
скрещиваниях с wPol. Только самцы выпущены в
целевые районы для спаривания с дикими самка-
ми комаров. Исследователи работают в общей
сложности на пяти объектах, большинство из ко-
торых расположены в роскошных отелях на ост-
ровах (Marris, 2017). Такие эксперименты по сни-
жению численности с целью полного искорене-
ния популяций, основанные на выпуске только
самцов, зараженных Wolbachia, часто комбиниру-
ются с дополнительной стерилизацией самцов.
Перед выпуском комаров облучают дозой рентге-
новского излучения, что эффективно стерилизует
самок, но не влияет отрицательно на конкуренто-
способность самцов. Такую стратегию выбирают
тогда, когда выбранный штамм Wolbachia вызы-
вает в целевой популяции комаров либо непол-
ную ЦН, либо недостаточное блокирование пато-
гена. Это так называемое комбинирование IIT и
SIT.

В 2016 г. в Тайланде выпускали в течение ше-
сти месяцев около 450 000 самцов Ae. aegypti ли-
нии ThAB, инфицированных wAlbA и wAlbB
штаммами из Ae. albopictus (Kittayapong et al.,
2019). Поскольку wAlbA и wAlbB в Ae. aegypti вы-
зывает неполную ЦН, то дополнительно самцов
облучали для исключения возможности оплодо-
творять самок. Было отмечено значительное сни-
жение среднего количества вылупившихся яиц и
количества самок Ae. aegypti в обрабатываемой
области, по сравнению с контрольной (Kittay-
apong et al., 2019).

Использование искусственной тройной ин-
фекции wPip/wAlbA/wAlbB в сочетании с SIT в те-
чение 2014–2017 гг. почти уничтожило комаров
Ae. albopictus на двух небольших населенных ост-
ровах в Гуанчжоу, Китай (Zheng et al., 2019).

В Италии в 2018 г. провели первые в Европе ис-
пытания по выпуску самцов Ae. albopictus, зара-
женных дополнительно штаммом wPip из Cx. pip-
iens (Caputo et al., 2020). За счет ЦН такие самцы
стерилизовали самок Ae. albopictus. Около 4500
самцов модифицированной линии ARwP выпус-
кали в течение шести недель в одном из районов
Рима. Соотношение самцов ARwP и дикого типа
было 7 : 10. Анализ собранных яиц, а также взрос-
лых самок и самцов, показал значительное сни-
жение количества жизнеспособных яиц, полную
стерильность 30% самок Ae. albopictus и 20%-ное
снижение плодовитости в экспериментальной
популяции, по сравнению с контролем.

В том же 2018 г. в Калифорнии, США выпусти-
ли 14.4 миллиона зараженных Wolbachia самцов
Ae. aegypti в трех районах, охватывающих 293 гек-
тара. В пик сезона комаров количество самок Ae.
aegypti было на 95.5% ниже в районах выпуска, по
сравнению с контрольными участками, при этом
в наиболее географически изолированном райо-
не сокращение достигло 99%. Авторы указывают
на высокую эффективность модифицированных
Wolbachia комаров на площади в девять раз боль-
ше, чем в предыдущих аналогичных испытаниях,
что подтверждает потенциал данного подхода в
программах общественного здравоохранения и
искоренения опасных комаров (Crawford et al.,
2020). Однако, несмотря на превосходящее коли-
чество зараженных Wolbachia самцов (>45 W+ : 1
дикого типа) на каждом участке обработки, абсо-
лютного искоренения популяций авторы не
смогли добиться, вероятно, из-за миграции самок
дикого типа из необработанных областей (Craw-
ford et al., 2020). Такую же стратегию применения
wAlbB для искоренения Ae. aegypti использовали в
Майами и на одном из островов во Флориде,
США (Mains et al., 2019), в Сингапуре и Австра-
лии (Ross et al., 2019b).

Испытания показали, что бактерии Wolbachia
способны стабильно сохраняться в полевых по-
пуляциях и вызывают блокирование патогенов
или снижение численности особей целевых попу-
ляций. Важнейший вопрос заключается в том, бу-
дет ли сохраняться этот эффект и не произойдут
ли адаптивные изменения у комаров-переносчи-
ков, бактерий или вирусов, препятствующие
успеху этой стратегии.

СЛОЖНОСТИ
Долгосрочная стабильность программ контро-

ля на основе Wolbachia будет зависеть от способ-
ности конкретного штамма продолжать снижать
местную передачу вируса в меняющихся условиях
окружающей среды. Кроме того, Wolbachia в орга-
низме комара конкурирует с вирусом, колонизи-
руя яичники, кишечник и слюнные железы – те
же органы, которые необходимы для репликации
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и передачи арбовирусов. Таким образом, высокая
устойчивость к патогенам связана с высокой
плотностью Wolbachia, которая может достигать
нескольких сотен бактерий на клетку, но и может
вызывать значительные затраты на приспособ-
ленность: снижение плодовитости, фертильности
и выживаемости (табл. 2). Адаптивные измене-
ния комаров, ведущие к эволюции в сторону бо-
лее низкой плотности Wolbachia, приведут, следо-
вательно, к снижению или потере противовирус-
ного фенотипа (Yen, Failloux, 2020).

Штамм Wolbachia должен сохранить способ-
ность вызывать полную однонаправленную ЦН,
что жизненно важно для поддержания высокой
частоты инфицирования популяции переносчика.
Репродуктивное преимущество зараженных Wol-
bachia самок, обеспечиваемое ЦН, также часто со-
провождается пагубным воздействием на жизне-
способность комаров. Эта комбинация преиму-
ществ приспособляемости и затрат приводит к
порогу инвазии, ниже которого штамм Wolbachia
будет иметь тенденцию теряться из популяции,
но, если порог превышен, штамм Wolbachia будет
иметь тенденцию к распространению. Поэтому
важно, чтобы количество выпусков комаров пре-
вышало пороговую частоту. В случае заражения
комаров Ae. aegypti, по оценкам, частота wMel
должна достигать 20–30% в популяции для
успешной инвазии (Turelli, Barton, 2017).

На способность Wolbachia укорениться может
повлиять степень изоляции целевой популяции.
Если популяция не изолирована, относительно
небольшая популяция инфицированных комаров
может быть “затоплена” иммигрантами из окру-
жающих популяций, незараженных Wolbachia,
что сократит распространенность Wolbachia в за-
мещающей популяции до уровня ниже порога
инвазии (Turelli, Barton, 2017). Также и случай-
ный выпуск плодовитых самок из модифициро-
ванной лабораторной линии может привести к
непреднамеренному вторжению нового штамма
Wolbachia в местную популяцию и сделает любые
будущие выпуски самцов, несущих этот штамм,
при искоренении популяций неэффективными.

Термоустойчивость выбранного штамма
должна соответствовать условиям окружающей
среды. Высокие температуры могут снизить плот-
ность Wolbachia в модифицированных комарах,
действуя на бактериофаг WO, которым инфици-
рована бактерия. Этот фаг проходит циклы лизо-
генной и литической фаз, а тепловой шок запус-
кает литическую фазу, во время которой фаг реп-
лицируется и вызывает лизис Wolbachia, снижая
ее плотность (Bennett et al., 2019).

Помимо температуры, плотность wMel у
Ae. aegypti снижается под влиянием низких уров-
ней антибиотиков, которые могут встречаться в
некоторых местах размножения комаров, в то же

время низкие уровни природных антибиотиков
не влияют на количество wAlbB (Endersby-Harsh-
man et al., 2019).

Уровень устойчивости к инсектицидам в вы-
пускаемых и в целевых природных популяциях
также должен учитываться в программах разме-
щения модифицированных комаров. Среди двух
линий Ae. aegypti-wMel только одна, генетически
устойчивая к пиретроидам, смогла установиться в
местной популяции в Рио-де-Жанейро, Бразилия
(Garcia et al., 2020).

Помимо собственно Wolbachia, взаимодей-
ствие с другими эндосимбионтами и сложным
микробиомом комаров может влиять на приспо-
собленность хозяина и косвенно влиять на инва-
зию Wolbachia. Успех wMel в полевых популяциях
Ae. aegypti обусловлен и тем, что wMel оказывает
относительно небольшое воздействие на микро-
биом взрослых особей и не оказывает никакого
воздействия на личинок (Audsley et al., 2018).

В отличие от стратегии замещения популяции,
подавление численности требует постоянных вы-
пусков модифицированных самцов; снизить темпы
выпусков возможно только после успешного пер-
воначального подавления популяции. Надо учи-
тывать также, что сокращение природных попу-
ляций комаров может вызвать экологические на-
рушения, что имеет и негативные последствия
(Fang, 2010; Ostera, Gostin, 2011). Еще Лавен
(Laven, 1967) отмечал, что после искоренения од-
ного вида вакуум могут заполнить другие комары
или насекомые, которые могут оказаться такими
же или еще более эффективными переносчика-
ми. Нельзя забывать, что для некоторых водных
животных личинки комаров являются необходи-
мой пищей.

У ДРУГИХ НАСЕКОМЫХ

Успех полевых испытаний методов использо-
вания Wolbachia в борьбе с комарами предполага-
ет возможность применения такой технологии и
к другим переносчикам болезней, имеющим важ-
ное медицинское и ветеринарное значение. Было
продемонстрировано, что Wolbachia могут быть
трансинфицированы в клеточную линию Culi-
coides sonorensis (Ghosh et al., 2019). Различные ви-
ды Culicoides являются переносчиками филяри-
альных нематод Mansonella spp. (M. ozzardi, M. per-
stans, M. streptocerca), Onchocerca gibsoni и
O. cervicalis, гемоспоридий Leucocytozoon и Plas-
modium agamae, вируса болезни Блютанга, вируса
Шмалленберга, вируса африканской чумы лоша-
дей, вируса Акабане, вируса эпизоотической ге-
моррагической болезни и др. (Purse et al., 2015).
Мухи Haematobia являются переносчиками филя-
риальных нематод, возбудителей стефанофиляри-
оза, дерматита, нескольких видов Staphylococcus.
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Исследования динамики заражения куколок кро-
вососущих мух Haematobia admirens exigua и Hae-
matobia irritans irritans подтвердили, что Wolbachia
активно размножается в соматических тканях мух
и в ряде случаев в яичниках; исследован также
эффект трех потенциальных штаммов wMel,
wMelPop и wAlbB на жизнеспособность мух (Mad-
hav et al., 2020). Эти эксперименты являются на-
чальными шагами к исследованию стратегий
борьбы с вредными кровососущими мошками
Culicoides и мухами Haematobia с использованием
Wolbachia.

ЗАКЛЮЧЕНИЕ
За счет своих естественных и экологически

безопасных свойств Wolbachia может вызывать
широкое блокирование патогенов и надежный
эффект ЦН, которые вместе обеспечивают эф-
фективность в снижении распространения болез-
ней, передаваемых комарами и другими перенос-
чиками. Собственные штаммы этой бактерии в
комарах, как правило, не вызывают значитель-
ных иммунных ответов и не всегда достигают вы-
сокой плотности в тканях хозяев. За счет этого
они являются менее эффективными в блокирова-
нии патогенов, чем чужие трансинфицирован-
ные штаммы Wolbachia. Еще более перспективна
суперинфекция многими штаммами бактерии за
счет комбинации антипатогенных свойств и спо-
собности к ЦН каждого отдельного штамма. Та-
кие комбинации штаммов позволят развивать
модификацию комаров-переносчиков и приспо-
сабливать стратегии к климатическим условиям и
к большему кругу патогенов. В настоящее время
создан глобальный проект World Mosquito Pro-
gram, в рамках которого с помощью модифици-
рованных Wolbachia комаров практически пол-
ностью искоренили местную передачу денге в
Австралии. В странах Латинской Америки зна-
чительно сократилось число новых случаев ли-
хорадки денге, Зика и чикунгуньи. В Индонезии
снижение заболеваемости денге достигло 77% в со-
обществах, где применялись зараженные Wolbachia
комары (https://www.worldmosquitoprogram.org).

В России модификации с помощью Wolbachia
возможно использовать для борьбы с инвазивны-
ми популяциями комаров, которые еще не имеют
широкого ареала. Так, модифицированных спе-
циально подобранной комбинацией Wolbachia
комаров можно было бы применять на террито-
рии Крымского п-ова, где при энтомологическом
мониторинге в Ялте впервые обнаружены крово-
сосущие комары Ae. albopictus в 2019 г. (Коваленко
и др., 2020) и ожидается установление их популя-
ции. Вероятность завоза вируса через заразив-
шихся путешественников, возвращающихся из
субтропических и тропических стран, высока в
летние и осенние месяцы, когда условия окружа-

ющей среды благоприятны для увеличения чис-
ленности и активности комаров. Случаи авто-
хтонной (местной, возникшей от привезенной)
передачи, например, вируса чикунгунья от путе-
шественников известны в Европе: 330 в Италии,
регионе Эмилья Романа в 2007 г., 23 – во Фран-
ции в 2017 г., 270 подтвержденных и 229 вероят-
ных в Италии, в регионах Лацио и Калабриа в 2017 г.
(https://www.ecdc.europa.eu). Изменения климата
и глобализация делают возможным появление
особо опасных инфекций прежде всего на юге
России. Поэтому актуальными такие программы
контроля могут быть также в географически изо-
лированных территориях Краснодарского края и
Астраханской обл. Модификации с помощью
Wolbachia можно использовать и в других локаль-
ных популяциях комаров в РФ, где эпидемиоло-
гическая ситуация требует внимания.
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Human vector-borne diseases caused by parasites, viruses, bacteria and transmitted by mosquitoes and other
blood-sucking insects are a priority public health topic around the world. The lack or complete absence of
effective vaccines for highly dangerous infections and the resistance of the most competent vectors to insec-
ticides have determined the need for effective innovative strategies to minimize the diseases. This review is the
first generalization of scientific and practical advances in the modification of mosquitoes using the intracel-
lular symbiotic bacterium Wolbachia to reduce the spread of pathogens in Russian and will serve as an initia-
tive to create domestic strategies for vector control.
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